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研究方向 

葡萄种质资源与遗传育种、葡萄基因组学 

 

教授课程 

《园艺作物育种学（双语）》、《园艺作物育种学实验》、《园艺学进展》、《园艺植物分子

生物学》、《园艺植物生物技术试验》、《园艺生产技能训练》等课程 

 

学习经历 

2014.03-2015.10  美国农业部贝尔茨维尔农业研究中心  博士后（导师：Tianbao Yang） 

2008.09-2013.06  南京农业大学  果树学  农学博士（导师：房经贵） 

2004.09-2008.06  安徽科技学院  农  学  农学学士 

 

工作经历 

2016.01-至今  南京农业大学  副教授 

2013.09-2015.12  南京农业大学  讲  师 

 

科研项目 

国家自然科学基金面上项目（31772283，2018-2021） 

国家自然科学基金青年基金项目（31401846，2015-2017） 

中央高校基本科研业务费青年项目（KJQN201540，2015-2017） 

中国博士后科学基金第 56 批面上资助项目（2014M561664，2014-2015） 

江苏省博士后科研资助计划项目（1401051B，2014-2015） 

 



浙江省农业厅“三农六方”科技协作项目（CTZB-F160728AWZ-SNY1，2017） 

园艺学院微课项目（2015-2017） 

 

获奖及荣誉 

2016 年度园艺学院教学观摩优秀奖 

2016 年度园艺学院优秀共产党员 

 

学生培养 

2016 年度，指导校级 SRT 项目 1 项 

2015 年度，指导本科毕业生 1 名（赴日本东北大学攻读研究生学位） 

2015 年度，指导校级 SRT 项目 1 项 

 

参编论著 

《葡萄遗传育种与基因组学》(副主编) 
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授权专利 

1. 一种高观赏性 Fashion Y 型葡萄架（ZL201620737097.9，4/4） 

2. 一种快速区分核桃品种的引物和方法（ZL201110407833.6，5/6） 

3. 梅、杏及杏梅的 PCR 快速鉴定区分方法（ZL200810234569.9，3/4） 

 

新品种选育 

葡萄新品种‘百瑞早’（苏鉴果 201505，4/4） 

 

地方标准 

1. 葡萄苗木组培繁育技术章程（DB32/T 2093-2012，4/4） 
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