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研究方向：

观赏植物种质资源与遗传育种，当前研究重点为菊花数量遗传学和分子标记辅助育种

教授课程：

园艺植物育种学总论、花卉栽培学、观赏植物栽培与利用、花卉园艺等

教育经历：

 2005.9–2010.6，南京农业大学，观赏园艺专业，研究生/博士

 2001.9–2005.7，安徽科技学院，园艺教育专业，本科/学士

工作经历：

 2016.10–2017.9，加拿大英属哥伦比亚大学植物学系 Rieseberg教授实验室，访问学者

 2013.2–至今，南京农业大学园艺学院，副教授，硕士生导师

 2010.7–2013.1，浙江省农科院花卉研究开发中心，助理研究员

学术兼职：

 国家自然科学基金、浙江省自然科学基金等项目通讯评议人

 Mol Breeding、Plant Physiol Biochem、Euphytica、Sci Hortic等杂志审稿人

 江苏省植物学会青年工作委员会委员（2016-）

获奖及荣誉：

 2018年，南京农业大学公派出国留学人员回国绩效考核优秀

 2017年，第一届陈俊愉园林教育基金优秀教师奖

 2014年，中国园艺学会华耐园艺科技奖（排 7）

 2013年，南京农业大学第二批“钟山学术新秀”

主要科研项目（2013 -）：

 国家自然科学基金面上项目，异色菊和菊花脑种间杂种耐旱性的 QTL和候选基因定位及功能标

记开发（31870306），2019.1-2022.12，主持

 国家自然科学基金面上项目，菊花不同生长时期耐寒性的遗传变异与动态 QTL分析（31572152），

2016.1-2019.12，主持

 国家自然科学基金面上项目，菊花托桂性状的遗传解析与分子标记定位（31370699），

2014.1-2017.12，主持



 江苏省重点研发计划专项资金（现代农业-后补助），蜂窝型切花小菊新品种‘南农紫珠’选育

与应用（BE2018426），2018.1-2020.12，主持

 江苏省自然科学基金面上项目，菊花耐寒性 QTL 的动态表达机制（BK20151429），2015.7-2018.6，

主持

 上海市种业发展项目，无（少）侧芽切花菊品种资源收集、评价与创新利用（沪农科种字（2016）

第 1-14号）协作任务，2016.4-2018.12，主持

 江苏省农业三新工程项目，切花菊缓慢生长离体保存技术（SXGC[2016]318），2016.4-2017.11，

执行专家

 中央级高校基本科研业务费自主创新重点项目，基于 SLAF-seq的 LD作图挖掘菊花耐寒性优异等

位变异（KYZ201507），2015.1-2017.12，主持

植物新品种：

 张飞，陈发棣，陈素梅，房伟民，滕年军，宋爱萍，赵爽. 农业部植物新品种权‘南农紫珠’，

品种权号：CNA20151026.7，授权日：2017-09-01

 张飞，陈素梅，陈发棣，管志勇. 农业部植物新品种‘南农茶点’，品种权号：CNA20171247.8，

授权日：2019-1-31

 张飞，管志勇，房伟民，陈发棣，陈素梅，蒋甲福. 江苏省非主要农作物品种审定委员会鉴定品

种‘曲奇菊脆’，鉴定号：苏菊 201514，授权日：2015-12-30

 管志勇，张飞，管志勇，房伟民，陈素梅，蒋甲福，宋爱萍. 农业部植物新品种权‘南农粉翠’，

品种权号：CNA20151027.6，授权日：2017-09-01

 房伟民，张飞，蒋甲福，张智. 农业部植物新品种‘南农黄乒乓’，品种权号：CNA 20171250.2，

授权日：2019-1-31

 陈素梅，张飞，管志勇，宋爱萍. 农业部植物新品种‘秦淮白茶’，品种权号：CNA 20171244.1，

授权日：2019-1-31

 管志勇，张飞，王海滨，宋爱萍. 农业部植物新品种‘南农抹茶’，品种权号：CNA 20171241.4，

授权日：2019-1-31
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