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学习和工作经历：

2007.09-2011.06 南京农业大学 植物保护 学士

2011.09-2017.01 中国科学院大学 遗传学 博士

2016.09-2021.11 中国科学院分子植物科学卓越创新中心 博士后

2021.11-至今 南京农业大学园艺学院 教授/博导

研究方向：

园艺植物进化发育与遗传育种，植物干细胞调控与再生，园艺植物单细

胞生物学

研究内容：

植物干细胞/分生组织是维持植物生长发育的重要基础，对作物生产具

有关键贡献。长期植物与环境互作的进化过程，造就自然界丰富多彩的分生

组织多样性特征，比如土豆的块茎、落地生根的plantlet，对这些优良特征内

在机制的解析，具有广泛的科学和应用价值。实验室立足植物基础科研，服

务农业生产安全，利用单细胞多组学测序平台、高通量测序技术，建立大数

据反向遗传学研究体系，交叉分子生物学、细胞生物学、生物信息学等学科，

力图构建自然界分生组织多样性的调控基因库，深入解析植物分生组织活动

的基本规律，实现对植物生长发育的调控。实验室目前主要以番茄、土豆、

拟南芥、落地生根等为研究对象，以分生组织为中心，系统围绕以下几个方

面展开研究工作：

1）植物干细胞调控与再生的机制解析

2）植物分生组织进化多样性的分子机理

3）茄科遗传育种与环境适应性研究

4）生物技术开发与应用

获奖及荣誉：



赛诺菲优秀青年人才奖励基金项目（2017）、博士研究生国家奖学金

（2015)、中国科学院院长奖学金（2015）等。

科研项目
曾获中国科协青年人才托举工程（第二届）、中国博士后创新人才支持

计划（第一届）等项目资助。
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