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作简历 

2012 年 6 月，毕业于南京农业大学蔬菜学专业，获农学博士学位。 

2012 年 8 月，留校任教，讲师。 

2013 年 9 月，被评为南京农业大学第二批钟山学术新秀。 

2014 年以第四完成人（4/8）获教育部高等学校自然科学奖二等奖。 

2015 年被评为副教授、硕导。 

2015 年 10 月至 2016 年 9 月，美国华盛顿大学生物系做访问学者。 

2020 年，被破格评为博导。 

2021 年被评为教授、博导。 

主要从事蔬菜晚抽薹分子生物学和多倍体育种研究工作。 

科研项目  不结球白菜 BcMAF1 基因参与晚抽薹的调控机制. 国家自然科学基金

(31301782)，23 万元。2014.01-2016.12，主持。 

 BcMAF2 基因防止不结球白菜先期抽薹的调控机制。江苏省自然科学

基金青年基金项目（BK20130673），20 万元。2013.07-2016.06，主

持。 

 基于表达谱分析探讨不结球白菜晚抽薹基因 BcMAF1 的分子机理。南

京农业大学青年科技创新基金（KJ2013015），5 万元。2013.07-

2015.06，主持。 

 DNA 去甲基化在不结球白菜春化抽薹中的调控机制. 中国博士后科学

基金(一等)（2014M550294)，8 万元。2014.07-2016.06，主持。 

 BcPIF3 介导不结球白菜春化和光周期途径的分子机制. 中国博士后科

学基金特别资助（2015T80561)，15 万元。2015.07-2017.06，主

持。 

 不结球白菜春化过程中去甲基化关键基因的克隆和功能分析. 中央高校

基本科研业务费自主创新重点项目（Y0201700179），20 万元。

2017.01-2019.12，主持。 

 不结球白菜晚抽薹 Dof 转录因子 BrCDF1 的调控机制. 江苏省自然科

学基金面上项目（BK20171374），10 万元。2017.07-2020.06，主



持。 

 食赏两用不结球白菜黄玫瑰周年转色技术研究. 江苏省农业科技自主创

新资金项目（CX(19)3122），40 万元。2019.07-2021.06，主持。 

 BrbZIP 转录因子介导 ABA 和光周期调控不结球白菜抽薹开花的分子

机理（32072575）。国家自然科学基金面上项目，58 万元。2021.01 

- 2024.12，主持。 
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